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Tədqiqat işində 33 yumşaq buğda növmüxtəlifliyinin qliadin ehtiyat zülalları əsasında elektroforetik 
analizi aparılmışdır. Tədqiqatda məqsəd yumşaq buğda növmüxtəlifliklərinin qliadinkodlaşdıran lo- 
kusların allel komponentlər bloklarını müəyyən etmək olmuşdur. Yumşaq buğda növmüxtəliflikləri- 
nin 7 qliadinkodlaşdıran lokus üzrə 58 allel komponentlər blokları, onlardan 50-si məlum, 8-i isə yeni 
olmaqla müəyyən edilmişdir. Belə ki, yerli yumşaq buğda nümunələrində dünya kolleksiyasında rast 
gəlinməyən qliadinkodlaşdıran lokusların yeni allel komponentlər blokları (Gli 1B23, Gli 1B24, Gli 
1B25, Gli 1B26, Gli 1B27 va Gli 6A14, Gli 6A15, Gli 6A16) identifikasiya edilmişdir. GlilA4 və 
Gli1A10 allel komponentlər bloklarının rast gəlmə tezliyi yüksək olmuş və Glil A4 allel blokunun yerli 


yumşaq buğda sortlarında dənin keyfiyyətinin genetik mar keri olduğu təsbit edilmişdir. 


Açar sözlər: T. aestivum L., gliadin, elektroforeqrama, allel, allel komponentlər blokları, marker. 


GİRİŞ 


Dünyada yaşayan insanların ərzaq qıtlığından 
əziyyət çəkməsi və bunun üçün qabaqlayıcı tədbir- 
lərin görülməsi günün ən vacib problemlərindəndir. 
Bu problemin həlli kənd təsərrüfatı bitkilərinin 
məhsuldarlığının artırılması ilo aradan qaldırıla bi- 
lər. Müasir dövrümüzdə ərzaq təhlükəsizliyi hər bir 
ölkənin iqtisadi və siyasi mövqeyinin əsasını təşkil 
edir (Bhakti et al., 2009, Cerny et al., 1991, Khan et 
al., 2010). 

Hazırda yüksək dən keyfiyyətinə malik məh- 
suldar və plastik sortların yaradılması əsas prioritet 
məsələlərdəndir. Bu məqsədlə ilk növbədə müxtəlif 
mənşəli yumşaq buğda növmüxtəlifliklərinin hərtə- 
rəfli tədqiqi aparılmalı, biomorfoloji, biokimyəvi və 
molekulyar markerlər əsasında genetik müxtəlifliyi 
öyrənilməli, nümunələrarası genetik məsafələr ay- 
dınlaşdırılmalı, genotiplərin identifikasiyası həyata 
keçirilməli və genetik pasportları tərtib edilməlidir. 
Eynı zamanda, əlamətlərin idarə olunması sistemi 
haqqında məlumat toplanılmalıdır (beOakuH n ap., 
2012; Christiansen et al., 2002, Damania et al., 
1986) Marker kimi xüsusi spesifikliyə malik, yaxşı 
fərqləndirilə bilən, növ, növmüxtəliflikləri və yeni 
alınmış sortların genetik identifikastyasina imkan 
verən zülallardan istifadə olunur. Ona görə əvvəl- 
cədən həmin zülalın bioloji spesifikliyi, molekulyar 
quruluşu, elektroforeqramı və başqa biokimyəvi tər- 
kibi öyrənilir. Buğda dəninin endosperminin əsasını 
təşkil edən ehtiyat zülalları qhadin və qlüteninin sin- 
tezini kodlayan genlərin və onların polimorfizminin 
öyrənilməsi önəmli elmi məsələlərindən biridir (Ka- 
pHMOV, 2009, Karimov et al., 2009, Qury et al., 
2007, Marınctu et al., 2008; Tayyar et al., 2008). 








Müəyyən edilmişdir ki, sort və nümunələrin dən- 
lərinin gliadin və qliitenin zülallarının elektroforetik 
spektrləri genetik determinə olunmuş əlamət kimi, 
torpaq-iqlim, ekoloji faktorlardan, həmçinin dənin 
saxlanma və qorunma şəraitindən asılı olaraq dəyiş- 
mir. Bu da həmin zülallardan unversal genetik mar- 
ker kimi istifadəyə imkan verir. Belə ki, ehtiyat zü- 
lalların sintezini kodlaşdıran struktur genlərdə intron 
sahələrin olmaması və splaysınq prosesinin baş ver- 
məməsi, qliadinlərin gen ekspressiyasının ilk məhsu- 
lu olduğundan və onların elektroforetik komponent- 
lərinin bloklarının polimorfizminə görə buğdaların 
filogenezi və təkamülünün öyrənilməsi çox önəmli- 
dır. Qliadın elektroforetik komponentlərinin ilişikli 
qrup şəklində nəsildən-nəsilə kecən allel komponent- 
lər bloklarından seleksiya materiallarının və sortların 
identifikasiyasinda, pasportlaşdırılmasında istifadə 
edilir ([paropuy, 2008; Co3suHos, 1985, Anderson et 
al., 1989, Ciaffi et al., 1999, Metakovsky, 1991, 
Sadigov, 2015). 

Qlıadının genetik formulu sortun və ya xəttin 
mənşəyi haqqında informasiya daşıyır. Belə ki, hib- 
ridləşmə zamanı praktiki olaraq yeni bloklar yaran- 
mır, valideyn formalara məxsus allel blokları sitez- 
ləyən allel genlərin sadə rekombinasiyası baş veri- 
məsi, alınan hibridlərin elektroforeqramlarına görə 
çarpazlaşmada hansı valıdeyn formalarının iştirak 
etdiyini dəqiqləşdirməyə imkan verir (Cerny et al., 
1991). Müəyyən edilmişdir ki, 1A və 1B xromosom 
lokusların allel genləri ilo nəzarət olunan gliadin 
allel komponentləri xəmirin fiziki xüsusiyyətlərinə 
və buğda ununun çörəkbişirmə keyfiyyətinə əhə- 
miyyətli dərəcədə təsir göstərir (Ko3yö u ap., 2001; 
Cerny et al., 1991). 
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MATERİAL VƏ METODLAR 


Tədqiqat işində standart kimi Bezostaya-1, mar- 
ker kimi Anza yumşaq buğda sortu və 31 yumşaq 
buğda genotipində qliadin ehtiyat zülallarının elek- 
troforetik analizi aparılmışdır. Qliadin ehtiyat zülal- 
larının elektroforezi poliakrilamid gelində (Acid- 
PAGE) F.A.Poperelya və əməkdaşlarının (1989) 
metodikası əsasında yerinə yetirilmişdir. Dəndən eh- 
tiyat zülallarını ekstraksiyası 70%-li etil: spritidə, 
plastik borucuqlarda mexaniki qarışdırıcı ilo həll olu- 
nana qədər qarışdırılaraq sentrifuqada 2500 dövr/ 
dəq. sürətlə fırladılmış və alınan ekstrakt saquli elek- 
troforez aparatında analiz olunmuşdur (Ilonepema, 
1989). 


NƏTİCƏLƏR VƏ ONLARIN MÜZAKİRƏSİ 


Elektroforetik analiz zamanı, qliadin ehtiyat zü- 
lalının komponentlər bloklarının allel variantları bir- 
birindən elektroforetik spektrlərin sayına, kompo- 
nentlərin geldə hərəkət (miqrasiyası) sürətinə, 
spektrlərin intensivliyinə görə fərqlənmişdilər. 

Analiz olunan nümunələrin genetik identi- 
fikasiyası Gli 1A, Gli 1B, Gli 1D, Gli 6A, Gli 6B, 
Gli 6D va Gli 2-1A lokuslarina müvafiq olaraq, 
qlıadın allel komponentlər bloklarının və qliadin- 
kodlaşdıran lokusların genetik formulunun tərtibi 
standart kimi götürülmüş Bezostaya-1 sortunun 
qlıadın allel komponentlər bloklarının kataloqu əsa- 
sında həyata kecirilmisdir. 

A-PAGE üsulu ilo aparılan analiz nəticəsində 
v.pyrotrix (169), v.nigroaristatum (310), v.meridio- 
nale (111), v.ferrugineum (298), v.griseum (27), 
v.qlaucolutescens (77), v.introitum (56), v.albidum 
(199), v.graecum (1), v.barbarossa (143), v.delfi 
(311), v.dutescens (187), v.leucospermum (317) yum- 
şaq buğda nümunələrinin dənlərində ehtiyat zülalla- 
rının sintezinə nəzarət edən 1A xromosomunun qlia- 
dınkodlaşdıran lokusların allel komponentlər blokları 
Gli 1A10, v.erythrospermum (86), Bezostayal, An- 
za, v.velutinum (109), v.hostianum (125), v.fulfosi- 
nerum 313, v.ps.meridionale (74), v.murinum (319), 
v.alborubrum (173), v.renovatum (28), v.ps.barba- 
rossa (113), v.erythroleucon (219), v.rubromurinum 
(54), v.graecum (275) Gli 1A4 allel komponentlər 
blokları müəyyən edilmişdir (Şəkil 1). 

Ədəbiyyat məlumatlarına görə bu blok (Gli 
1A4) çörək keyfiyyətinin markeridir, lakin şaxtaya 
həssaslığı ilə fərqlənir (Mapyenko, 2011). 

Əkınçi-84 sortu Gli 1A3, v.ps.hostianum (70), 
V.fuliginosum (96) nümunələri Gli 1A5, v.turcicum 
(127) nümunəsi isə Gli 1A9, v.cyanotrix (53), v.mil- 
turum (282) genotiplərində Gli 1A16 qliadin allel 
komponentlər blokları müəyyən edilmişdir. 1B xro- 
mosomuna görə qliadinkodlasdiran lokuslarin Gli 
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1B6 və Gli 1B4 allel komponentlər blokları ilə ya- 
nasi v.cyanotrix (53), v.hostianum (125), v.fulfosi- 
nerum (313), v.albidum (199), v.ps.hostianum (70) 
genotiplərində iso yeni allel komponentlər blokları- 
na da təsadüf edilmişdir. V.erythrospermum (86), 
v.ferrugineum (298), v.turcicum (127), v.ps.meri- 
dionale (74), v.alborubum (173), v.graecum (1), 
v.ps.barbarossa (113), v.fuliginosium (96), v.leu- 
cospermum (317) genotiplərində Gli 186 allel kom- 
ponentlər blokları müəyyən edilmişdir. Yumşaq 
buğda nümunələri arasında yalnız Okingi-84 sor- 
tunda Gli 1A3 allel komponentlər bloku daşıdığı 
aşkar edilmişdir. Bununla yanaşı, v.introitum (56) 
və v.graecum (275) nümunələri Gli 1B3 allel kom- 
ponentlər bloku daşıyır. Ədəbiyyat məlumatlarına 
görə Gli 1B3 allel komponentlər blokuna malik ge- 
notiplərin dənlərində zülalların bir qədər çox top- 
landığı və pas xəstəliyinə qarşı da davamlı olduğu 
qeyd edilir. Aparılan tədqiqatlardan da məlum ol- 
muşdur ki, Gli 1B3 allel komponentlər blokuna ma- 
lik nümunələr məhsuldar və daha çox zülal topla- 
maq qabiliyyətinə malikdirlər (Şəkil 2). 





Şəkil 1. Yumşaq buğda genotiplərində 
qliadinkodlasdiran lokuslarin elektroforeqramları 
və onların allel komponentlər blokları. 


1D xromosomunun gliadinkodlasdiran lokusla- 
rının Gli 1D2, Gli 1D1 qliadin allel komponentlər 
blokları təyin edilmişdir ki, bu da Gli 1D8, Gli 1D7 
va Gli 1D6 bloklarına nisbətən daha çox rast goli- 
nır. Tədqiq olunan yumşaq buğda növmüxtəlifliklə- 
rindən v.cyanotrix (53), v.pyrotrix (169), v.albidum 
(199), v.milturum (282), v.fulfosinerum (313), v.lu- 
tescens (187), v.erythroleucon (219), v.rubromuri- 
num (54) Gli 6A8, v.velutinum (109), v.graecum 
(1), v.ps.hostianum (70), v.delfi (311), v.leucosper- 
mum (317) Gli 6A11 allel komponentlər blokları, 
v.nigroaristatum (310) Gli 6A14, v.turcicum (127) 


Gli 6Al və v.graecum (275) genotiplərində Gli 
6A16 yeni allel komponentlər blokları identifika- 
siya edilmişdir. V.erythrospermum (86) genotipində 
isə Gli 6A13 allel komponentlər blokları müəyyən- 
ləşdirilmişdir. V.introitum (56) növmüxtəlifliyində 
Gli 6A3 allel komponentlər blokları təyin edilmis- 
dir ki, bu bloku daşıyan sortlar şaxtaya davamlılığı 
ila səciyyələnir (CosuHOB, 1985). 6B xromosomu- 
nun gliadinkodlasdiran lokuslarinin Gli 6Bö gliadin 
komponentlər blokları v.erithrospermum (86), v.ve- 
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lutinum (109), v.ps.meridionale (74), v.renovatum 
(28), v.qlaucolutescens (77), v.introitum (56) geno- 
tiplərində, Gli 6B9 gliadin allel komponentlər blok- 
ları v.nigroaristatum (310), v.alborubrum (173), 
v.graecum (1), v.lutescens (187), v.erythroleucon 
(219) və v.leucospermum (317) genotiplərində, Gli 
6B6, Gli 6B10, Gli 6B2, Gli 6B3, Gli 6B4, Gli 
6B5, Gli 6BS va Gli 6B11 qliadin allel komponent- 
lər blokları digər nümunələrdə aşkarlanmışdır (So- 
kil 3 və Cədvəl 1). 


Bezpsiaya-l 


Şəkil 2. Yumşaq buğda genotiplərində qliadinkodlasdiran lokuslarin elektroforeqramları 
və onların allel komponentlər blokları 
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Şəkil 3. Yumşaq buğda genotiplərində qliadinkodlasdiran lokusların 
Elektroforeqramları və onların allel komponentlər blokları 
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Cədvəl 1. Yumşaq buğda nümunələrinin qliadinkodlasdiran lokuslarinin genetik formulları 
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Nümunələrin adı 


v.cyanotrix 53 
v.erythrospermum8’g6 
V.pyrotrix 169 
Bezostaya -1 (St) 
Anza (marker) 
Okin¢1-84 
v.velutinum 109 
v.nigroarestatum3 10 
v.meridionale 111 
v.hostianum 125 
v.fulfosinerum 313 
v.ferrugineum 298 
v.turcicum 127 
v.ps.meridionale 74 
v.murinum 319 
v.griseum 27 
v.alborubrum 173 
v.renovatum 28 
v.qlaucolutescens 77 
v.introitum 56 
v.albidum 199 
v.graecum | 
v.barbarossa 143 
v.ps.hostianum 70 
v.milturum 282 
v.ps.barbarossa 113 
v.delfi 311 
v.fuliginosum 96 
v.lutescens 187 
v.erythroleucon 219 
v.rubromurinum54 
v.leucospermum317 
v.graecum 275 
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Şəkil 4. Yumşaq buğda genotiplərində qliadinkodlasdiran lokuslarin 
elektroforeqramları və onların allel komponentlər blokları 
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Şəkil 5. Yumşaq buğda genotiplərində qlladinkodlaşdıran lokusların 
elektroforeqramları və onların allel komponentlər blokları 


Yumşaq buğda genotiplərində 1A xromoso- 
munun gqliadinkodlasdiran lokuslarinin Gli 1A10, 
Gli 1A4 va Gh İDİ gliadin allel komponentlər 
blokları Gli 1A16 və Gli 1A3 bloklarına nisbətən 
daha çox rast gəlinir. Odur ki, Gli 1A4 və Gli 1A10 
bloklarının Azərbaycanın yerli yumşaq buğda geno- 
tiplərində daha çox rast gəlindiyindən və həmin 
sortların dənlərinin keyfiyyət göstəricilərinin yük- 
sək olması onların dənin keyfiyətinin molekulyar 
zülal markeri olduğununu deməyə əsas verir və gə- 
ləcəkdə aparılacaq seleksiya işləri üçün başlanğıc 
material ola bilər (Şəkil 4). 

V.cyanotrix (53), Bezostaya-1 (St), Əkınçı-84, 
v.meridionale (111), v.griseum (27), v.renovatum 
(28) nümunələrində Gli 6D1, Anza, v.alborubrum 
(173), v.albidum (199) nümunələrində Gli 6D2 allel 
komponentlər blokları müəyyənləşdirilmişdir. Gli 
6D4 allel komponentlər blokları yalnız v.erythros- 
permum (86) nümunəsində rast gəlinmişdir. Yum- 
şaq buğda nümunələrinin Gli 6D qliadinkodlasdiran 
lokusunda Gli 6D9 allel komponentlər blokları üs- 
tünlük təşkil etmişdir. Bununla belə v.barbarossa 
(143), v.fuliginosum (96) Gli 6D7, v.velutinum 
(109) və v.introitum (56) nümunələrində Gli 6D8 
allel komponentlər blokları, v.fulfosinerum (331), 
v.murinum (319) nümunələrində isə Gli 6D10 allel 
komponentlər blokları müəyyən edilmişdir. 


ID xromosomuna görə gliadinkodlasdiran lo- 
kuslarında qismən müxtəliflik müşahidə edilmiş və 
əksər nümunələrin lokusu Gli 1D1-dən ibarət ol- 
duğu aşkar edilmişdir. Tədqiq edilən genotiplərin 
qliadinkodlasdiran Gli 6D lokusuna görə polimor- 
fizm müşahidə olunmuşdur (Şəkil 5 və Cədvəl 1). 

Gli 1A xromosomunun gliadinkodlasdiran lo- 
kusu ila yanasi lokallasan vo homin elektroforetik 
komponentlərinin sintezini kodlayan ikinci lokus 
Gli 2-1A da mövcuddur. Okinci-84 va Anza sortla- 
rında Gli 2-1A3, Bezostaya-1 sortunda iso Gli 2- 
1A1 allel komponentlər blokları tədqiq edilmişdir. 
Aparılan tədqiqatda məlum olmuşdur ki, 1A xro- 
mosomunun Gli 1A lokusu allel geni ilə sintezlənən 
Gli 1A4 allel komponentlər blokuna malik olan nü- 
munələrin sedimentasiya göstəricisi yüksək olmuş- 
dur. Dənin bu texnoloji göstəricisi də çörək bişmə 
keyfiyyətinə birbaşa təsir” göstərir (Şəkil 6 və 
Cədvəl 1). 

1B xromosomunun qliadinkodlasdiran lokusu- 
nun Gld 1B23, Gld 1B24, Gld 1B24, Gld 1B25, Gld 
1B26 va Gld 1B27 yeni allel komponentlər blokları 
v.cyanotrix (53), v.hostianum (125), v.fulfosinerum 
313, v.albidum (199) va v.ps.hostianum (70) genotip- 
lərində identifikasiya edilmişdir (Şəkil 7). 
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Turcicum 127 Bezostayal 





Şəkil 6. Yumşaq buğda genotiplərində qliadinkodlasdiran lokuslarin 
elektroforeqramları və onların allel komponentlər blokları 
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Şəkil 7. Yumşaq buğda nümunələrində qliadinkodlasdiran lokuslarin 
elektroforeqramları və onların yeni allel komponentlər blokları 
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Şəkil 7 (davamı). Yumşaq buğda nümunələrində gliadinkodlasdiran lokuslarin 
elektroforeqramları və onların yeni allel komponentlər blokları. 


Gld 1B23 gliadin allel komponentlər bloku da- 
şıyan v.cyanotrix (53) genotipinin §siisovarililiyi 
48,396, 1000 dənin kütləsi 52,0 q, kleykovinanın 
miqdarı 35,376, KDƏ 79,5, sedimentasiya göstə- 
ricis1 55,0 ml, zülalın miqdarı 14,53% olmuşdur. 
Gld 1B24 allelini daşıyan v.hostianum (125) nümu- 
nəsinin şüşəvarılıyı 35,376, 1000 dənin kütləsi 34,0 
q, kleykovinanın miqdarı 28,0 %, KDƏ 88,5, sedi- 
mentasiya 40,6 ml, zülalın mıqdarı 13,79% olmuş- 
dur. Gld 1B lokusunun digər gliadin allel kompo- 
nentlər blokları daşıyan genotiplərin fiziki və key- 
fiyyət göstəriciləri də nisbətən yüksək, Gld 6 A lo- 
kusunun iso Gld 6A 16 allel komponentlər blokunu 
daşıyan v.graecum (275) genotipinin şüşə-varılıliyi 
56,076, 1000 dənin kütləsi 56,0 q, kleykovinanın 
miqdarı 33,176, KDƏ 90,0, sedimentasiya göstəricsi 
38,0 ml, zülalın miqdarı 14,82% olmuşdur. Gld 6A 
15 qliadin allel komponentlər blokunu daşıyan 
v.turcicum (127) genotipində 1000 dənin kütləsi 
(41,6 q), sedimentasiya göstəricisi (50,0 ml) yüksək 
və digər göstəriciləri isə nisbətən aşağı olmuşdur. 
Yeni identifikasiya edilmiş Gld 1B23 allel kompo- 
nentlər blokuna malik genotipin digər blokları daşı- 
yan genotiplərlə müqayisədə tədqiq olunmuş texno- 
loji göstəricilərinin yüksək olması ilo fərqlənmişdir. 
V.cyanotrix (53) genotipinin texnoloji göstəriciləri- 
nin yüksək olması onu göstərir ki, Gld 1B23 allel 
komponentlər blokunun dənin keyfiyyət göstərici- 
ləri ilo əlaqəsi olduğunu deməyə əsas verir. 
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Hnenruonkanns [mannna Avvrer5bHbiX BrOKOB KOMNOHeHTOB 
Y TenorunnoB Markon IlmenHubi (T. aestivum L.) 


C.b. CaunbıroBa, I.b. CanbiroB, A.A. KapnMoB, I.A. Mammejosa, 3.1. Aknepos 
HMucmumym 2zenemuyeckux pecypcoe HAH Asepöatu3ərcana 


B yaHHom HCCH€HOBAHHH Ob TIDPOBEHEH dJIeKTpOMopeTuYeCKHM aHaln3 33-x pa3HOBH/HHOCTCEH MSTKOH 
TIHEHHHBI Ha OCHOBE 3allaCHbIxX OeIKOB TIHAMMHOB. Lembo HCC/VICIOBƏHHSİ ABJIAJIOCh BbIABJICHHE AJIJICIIbHBIX 
OJOKOB KOMIIOHCHTOB T/IHƏ/IVHKO/İM pyTOHİFİX JIOKyCOB Yy pa3HOBVLZLHOCTEH  M3STKOH TIHeEHHHBİ, Ilo 7-MH 
TTHAZTHEHKO/İpyTOHİM JIOKycaM ÖBLUTO BbIABIICHO 58 aJIJICJIbHÞIX KOMİOHCHTOB, H3 HHX 50 H3BECTHBİX H 8 
HOBBIX. TaKHM oÖpa3oM, Cpe/ MECTHBIX OOpPa3llOB MATKOM TTHEHHHBİ ÖBUTH. VET İ)HHHpOBaHBI He BCTpe- 
uaroHHecsa B MHDOBOH KOJJIEKIHM HOBIE ÖHÖKH AJWICJIbHBIX KOMMOHEeHTOB (Gli 1B23, Gli 1B24, Gli 1B25, 
Gli 1B26, Gli 1B27 u Gli 6A14, Gli 6A15, Gli 6A16). Jia armer5HbiX KOMTOHEHTOB GlilA4 n Gl1A10 
OBLUTa yCTaHOB.ICHa BbICOKaA HaCTOTa BCTpeyaeMOCTH, HU aJJIEJIbÞHbIÑ OOK GlilA4 Obi orpezerneH KaK 
TEHETHH€CKHEH MapKep KayecTBa 3epHa Y M€CTHBIX COPTOB MATKOM TIHEHHHBİ. 


K.nrouceptie croga: T.aestivum L., enuaÖun, ənekmpoçqbopeepamMa, annelib, aillejbHble ÖHOKU KOMNOHEHMO6 
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Identification Of Alleles Of Gliadin Component Blocks 
In Bread Wheat (T. aestivum L.) Genotypes 


S.B. Sadigova, H.B. Sadigov, A.Y. Karimov, G.A. Mammadova, Z.I. Akperov 
İnstitute of Genetic Resources, Azerbaijan NAS 


Electrophoretic analysis of gliadin storage proteins in 33 bread wheat botanical varieties was carried out. The 
aim of the study was to determine the alleles of gliadin-coding loci in different botanical varieties of bread 
wheat. Fifty-eight allelic variants of component blocks were determined for 7 gliadin-coding loci in the 
studied botanical varieties of bread wheat, of which 50 were known and 8 were new. Thus, the new allelic 
variants of gliadin component blocks, not found in the world wheat collection (Gli 1B23, Gli 1B24, Gli 
1B25, Gli 1B26, Gli 1B27 and Gli 6A14, Gli 6A15, Gli 6A16) were identified among the local bread wheat 
accessions. It was revealed that the alleles of component blocks Glil A4 and Gli1A10 had a high frequency 
of occurrence in local materials. It was also confirmed that the allele block Glil A4 may be used as a genetic 
marker for grain quality in local bread wheat cultivars. 


Keywords: T.aestivum L., gliadin, electrophoregram, allele, allele component blocks 
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